
Dataset Name Dataset Level Changes

Bild CellLine 5 Added an analysis for "Farnesylthiosalicylic Acid Sensitivity"

Chen Gastric Added link to experiment data

Cutcliffe Renal Changed disease term from "Wilms Tumor" to "Renal Wilms Tumor"

Desmedt Breast Changed disease term "Invasive Ductal and Lobular Carcinoma" to "Invasive Ductal and Invasive Lobular Carcinoma"

Dyrskjot Bladder 2 Changed disease term from "Bladder Carcinoma" to "Superficial Bladder Cancer"

Added "Training or Blinded Set" parameter

Added "Tumor size (cm)" parameter

Added "Age" parameter

Added "Grade" parameter

Added "Point Mutation" parameter

Added "Sex" parameter

Added "Elston Grade" data to samples from Singapore cohort

Added "TP53 Mutation Amino Acid Change" parameter

Added additional detail to "TP53 Point Mutation" parameter

Added "Progesterone Receptor Status" parameter

Koinuma Colon Changed disease terms 'Grade I and Grade II Colorectal Adenocarcinoma' to "Colorectal Adenocarcinoma"

Added "Liver Metastasis Present" parameter

Changed disease terms 'Grade I, II, and III Colon Adenocarcinoma' to "Colon Adenocarcinoma"

Changed disease terms 'Grade I and II Rectal Adenocarcinoma' to "Rectal Adenocarcinoma"

Changed normal tissue terms "Right Colon" and "Left Colon" to "Ascending Colon" and "Descending Colon", respectively

Added "Cancer Type (Detailed)" parameter

Changed disease term from "Serrated Colorectal Carcinoma" to "Colorectal Carcinoma"

Ma Breast 2 Changed Sample Type to "Laser‐Capture Microdissection"

Raponi Lung Changed parameter from "Smoking History" to "Smoking Rate (Packs per Year)"

Schuetz Breast Changed Sample Type to "Laser‐Capture Microdissection"

Schuetz Breast 2 Changed Sample Type to "Laser‐Capture Microdissection"

Shames CellLine Changed parameter from "Pack‐Years" to "Smoking Rate (Packs per Year)"

Troester CellLine 2 Changed cell line "HME‐CC" to "hTERT‐HME1" and changed disease for this cell line from "Unilateral Breast Cancer" to be normal Breast, per ATCC

Added "Metastatic Event Status" parameter

Removed "M Stage" parameter

Added "DNA Gain" parameters for 17q21, 17q22‐17q23, 17q25, 1p36.2, 1q21‐1q22, 1q31‐1q32, 7p14‐7p13, 7p15‐7p14, 7p22‐7p21, 7q11.2, 7q21‐7q22,

7q32‐7q35, 7q36, 8q24.2, and 8q24.3

Added "DNA Loss" parameters for 13q14‐13q31, 5q13, 9p13‐9p11.1, 9p21 (Clone Position 20351121 ‐ 22479496), 9p21 (Clone Position 22579721 ‐

24877888), 9q21 (Clone Position 78213759 ‐ 80495074), 9q21 (Clone Position 79930787 ‐ 84622895), 9q21 (Clone Position 84783002 ‐ 86180561), and 

9q22‐9q31

Changed cell line "624" to "624 mel"

Iizuka Liver 2

Ivshina Breast

Kurashina Colon

Laiho Colon

vandeVijver Breast

vanDoorn Lymphoma

Changed cell line "888" to "888‐MEL"

Changed cell line "MDA‐435" to "MDA‐MB‐435"

Williams Renal Changed disease term from "Wilms Tumor" to "Renal Wilms Tumor"

Januario CellLine Re‐named Hoeflich CellLine and associated with Hoeflich et al. manuscript

Januario CellLine 2 Re‐named Hoeflich CellLine 2 and associated with Hoeflich et al. manuscript; added significant additional sample information from Figures 1 and 4

Bowtell Ovarian Re‐named Tothill Ovarian and associated with Tothill et al. manuscript; added significant additional sample information from Supplemental Table 1

Zhan Myeloma 2 Re‐loaded with 224 additional samples

Leung Gastric Samples were duplicated in Chen Gastric

Miller Breast Samples were duplicated in Ivshina Breast

Okada Liver Samples were duplicated in Iizuka Liver

Added "Tissue Subtype" (Epithelia and/or Stroma) detail:

Karnoub Breast, Ma Breast, Ma Breast 2, Rhorbeck Lung, Schuetz Breast, Schuetz Breast 2, Toruner Head‐Neck

Wagner CellLine

Filter Tree Changes

Corrected Publication Dates based on whole‐database audit

Median‐centered the experiment data:

Beroukhim Brain, Chen Brain, Chiang Liver 2, Etemadmoghadam Ovarian, Kurashina Colon, Northcott Brain, Northcott Brain 2, Wooster CellLine 2

Deleted Datasets

Re‐Loaded Datasets

Reorganized "Bladder Cancer" area of tree

Analysis Rule Changes

Added "Triple Negative" biomarker analysis

Added "Smoking Status" analysis

Added "Tissue Subtype" (Epithelia vs. Stroma) analysis

Multi‐Dataset Changes

Added "Demographics" area of tree, including Age, Race, Sex, and Smoking Status


